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Oligonucleotides 08/238405 

1 . GGAATTCGCTAGCTTTCCAGGACAAAACTCACACATGC 

2 . CGGAGATCTCGTGCGACCGCGAGAGCC 

3 . GGAATTCGCTAGCTTTCCAGGAGCGCAAATGTTGTGTC 

4 . CGGAGATCTC (A/G) CGCGACCCCGAGAGCC 

5 . CAGGTAGCAGAGTTTGGGAGACAGGGAGAGGCTCTT 

6. AGTTTGGGAGACAGGG 

7 . CGGGATCCAGAGCTGCAACTGGAG 

8 . GAAGATCTGACCTTGAAGAAGGTGAC 

9 . TCTCCTCCAGTTGCAGCTCCGGAGACAGGGAGAGGC 

10. TTGCAGCTCCGGAGAC 

1 1 . ATCCAGCAGGTAGCAGAGGTCCAGCTCCCCGTCCTG 

1 2 . TAGCAGAGGTCCAGCT 

13 . CCTGCTGAACTTCACTCTGAAGAAGGTGACGGTGGC 

14 . TTCACTCTGAAGAAGG 

15 . CAGCACAATCAGGGCCATGTCCAGCTCCCCGTCCTG 

1 6 . AGGGCCATGTCCAGCT 

17 . CGGAATTCGGTACCTCCTGTGCAAGAAC 

18 . CGGAATTCGCCTCCACCAAGGGCCCA 

19 • CGGAATTCACGCGTCCCAGTCAGGACACAGC 

2 0 . GAGAGAGATCTGCTAGCGGTCAGGCTGGAACTGAG 

2 1 . GCATGTGTGAGTTTTGTCTGAGGAGACGGTGACCAG 

2 2 . GTTTTGTCTGAGGAGA 

2 3 . GTGACAGTCGACCCCTTGAAGTCCACTTTGGT 

2 4 . CCACCCCTCACTCTGCTTCTC 

2 5 • TCGACCAGCGGCAGCGGCAAGAGCAGCGAGGGTAAGGGTACCA 

2 6 . GATCTGGTACCCTTACCCTCGCTGCTCTTGCCGCTGCCGCTGG 

2 7 . CTCCTGTAGTAGCACCTGACCCTTACCCTCGCTGCT 

2 8 . AGCACCTGACCCTTAC 

2 9 . GCATGTGTGAGTTTTGTCCTTG AAGTCCACTTTGGT 

3 0 . GTTTTGTCCTTGAAGT 

3 1 . GTGACACTCGAGACGGTGACCAGGAGT 

3 2 . TCGAGCGGCGGTGGAGGTAGCGGAGGTGGCGGATCTGGAGGCGGTGGT 
AGCACGCGTA 

3 3 . GATCTACGCGTGCTACCACCGCCTCCAGATCCGCCACCTCCGCTACCT 
CCACCGCCGC 

3 4 . CTGGGTCAACTGGATGTCGCTACCACCGCCTCCAGA 

3 5 . TGGATGTCGCTACCAC 
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